228行 552列
TSNE
累积分析
VTN蛋白质 SM脂质
冠心病人 网络模型
15正常人 100+病人
选择病人与正常人差别最大的算法
每个样本1组数据
脂蛋白颗粒按大小分类9群 空间关系

1. 使用完整数据
2. 换特征 相关系数、网络结构、边+权重

1. 网站看一下
2. 了解生物学背景：脂蛋白、冠心病、相关系数、网络结构图，==》对起来。
a) 刘师兄交流
b) 机器学习方法 
