样本自组织聚类
原始特征，相关系数
一
医学指标，终点事件等信息，还有CEC
二
挑选APOA1蛋白聚类成两类，自组织聚类（原始特征，组合特征[相关系数]等都试试）
三
有了清晰的类之后去做特征选择的工作

根据指标认为划分一些类，不一定所有样本都用上，45个样本也可以用上


大概10个同名的蛋白
选一些基础性的工作（原始数据+相关性）交给师弟
